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次世代シーケンサー解析ソリューション
マイクロアレイ発現解析ソリューション
Genomatix Genome Analyzerの利用説明会
日時
平成24年6月21日（木）14：30～16：30

場所
疾患プロテオゲノム研究センター1F　交流室
講師
CTCラボラトリーシステムズ　青木　桜
　　
Genomatix Genome Analyzer(GGA)は、次世代シーケンサーのデータ解析及び、マイクロアレイ解析、プロモーター解析などあらゆるデータ解析が1システムで行えるソフトウェアです。次世代シーケンサーのビックデータ解析がグラフィカルインターフェイスを学内どこからでもご利用いただけます。次世代シーケンサーのデータ解析以外にも遺伝子の同定と特徴付けに役立つ生物種のゲノムアノテーションデータベース（ElDorado）と複数のプロモーター領域を検索するElDoradoのオプションモジュール（Gene2Promoter）を統合した転写制御領域解析システムを用いて配列解析、機能的なプロモーター領域の解析、データベース、パスウェイ解析、遺伝子ネットワーク解析が可能です。アプローチでの解析本セミナーではその概要と解析法についてCTCラボラトリーシステムの青木氏にご紹介して頂きます。
概要　１）Genomatix Genome Analyzerの機能の全体像

２）Genomatix Genome Analyzerによる次世代シーケンサーデータ
　　解析方法と解析例

３）Genomatix Genome Analyzerによるマイクロアレイデータ解析
　　方法と解析事例紹介
問い合わせ先　疾患プロテオゲノム研究センター
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